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vnitfnich vztahti komplexu Mus triton
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Mus triton (Thomas, 1909)

» celed Muridae, podceled Murinae,
» bazalni vetev podrodu Nannomys

» horske lesy a travnate oblasti centralni a “
vychodni Afriky (1000 — 3000 m.n.m.) S /"

q-q
Namibia Botswana

» primarne insektivorni | :
Areal rozsireni Mus triton
(www.mappinglife.org).

Material&Metodika

» /6 sekvenci ze 30 lokalit (sber dat 2005-2011)
+ 12 sekvenci z African Rodentia
» mtDNA cytochrom b (992 bp)
GTR + Gamma, AIC = 8344.24 (FindModel)
39 haplotypu (FaBox, version 1.40)

B 0098 | 0012 [0012
Cc  jo134 Jou12 | 0008
D 0127 0113 0062 |

neighbor joining, maximum likelihood Evolucni divergence mezi klady (Cerne

(MrBayes 3.2, PhyML online 3.0) et / pod diagonélou), smérodatné odchylky
. . i — (Sedd).
evolucni divergence mezi klady (MEGA 4) Vychodoafricky rift.

» Ctyri signifikantne podporovane klady dle geografickeho vyskytu:

C) centralni Tanzanie 96.6/99.8
D) Zambie, zapadni Tanzanie, Malawi

» vysoka geneticka divergence (6 - 11.5 %)
99.1/99.9

49.6/46.5

Fylogeneticky strom, 100/99.9
maximum likelihood
(MrBayes 3.2). Cisla nad
vetvemi jsou bootstrapova
podpora / Bayesian posterior
probabilities.
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